Abbiamo sviluppato un metodo col quale librerie di fattori di trascrizione “zink-finger” artificiali sono usati per indurre varianti fenotipiche in lievito e cellule di mammifero. Legando domini “zink-finger” insieme, abbiamo costruito più di 100'000 proteine “zink-finger” con diverse specificità di legame al DNA e ciascuna fusa a domini di attivazione o repressione della trascrizione. Le risultanti proteine regolatrici di trascrizione erano espresse individualmente in cellule e le cellule trasfettate venivano selezionate per i cambiamenti fenotipici come : resistenza a sost.chimiche, termotolleranza, tolleranza osmotica in lievito e differenziamento in cellule di mammifero. I geni associati con i fenotipi selezionati vengono identificati (CHIP chromosome immune-precipitation).

I nostri risultati mostrano che le librerie randomizzate di fattori di trascrizione sono uno strumento utile per studi di genomica funzionale e ingegneria fenotipica. 

